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RESUMO: Cordia superba Cham. é uma espécie endémica do Brasil com importancia
ecologica, ornamental e medicinal, mas ainda carece de estudos genético-moleculares. A
obtencdo de DNA de plantas representa um desafio, devido a presenca de metabdlitos
secundarios e polissacarideos, que podem comprometer a qualidade do material genético. O
objetivo deste estudo foi avaliar a eficiéncia de diferentes protocolos de extracdo de DNA em
folhas de C. superba, coletadas no Parque Municipal da Matinha, Itapetinga-BA. Foram
testados seis protocolos de extracdo de DNA, sendo quatro baseados em CTAB 2% e dois em
SDS (0,5% e 0,7%). As principais diferencas entre os protocolos incluiram tempo de incubacao
em banho-maria, uso de cloroférmio:alcool isoamilico (24:1), utilizacdo de nitrogénio liquido
para reduzir degradagdo oxidativa, adi¢ao de agentes antioxidantes (-mercaptoetanol e PVP)
e tratamento com proteinase K. A qualidade e pureza do DNA foram avaliadas por eletroforese
em gel de agarose e analises espectrofotométricas (BioDrop). Todos os protocolos
possibilitaram a obtencdo de DNA detectavel, embora ainda apresentassem contaminacao por
compostos fendlicos e proteinas, refletida em razdes A260/280 e A260/230 abaixo do ideal
(valores ideais: 260/280 = 1,8-2,0; A260/230 = 2,0-2,2). O protocolo de CTAB 2%,
modificado por Cerqueira-Silva et al. (2014), apresentou o melhor desempenho, com maior
integridade observada no gel e valores de pureza préximos ao ideal (A260/280 =1,7; A260/230
= 1,0), sendo considerado o mais eficiente. Este estudo pioneiro para C. superba estabelece
uma base inicial para pesquisas genético-moleculares, contribuindo para aprimorar
metodologias de extracdo de DNA mais puro e integro e fornecendo subsidios para
investigacOes sobre diversidade genética, conservacéo e manejo da espécie.
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