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RESUMO  

 

A Algaroba (Prosopis juliflora (Sw.) DC.) (Fabaceae) é uma espécie de planta 
resistente a altas temperaturas e muito utilizada na pecuária como importante fonte nutricional 
para a criação de animais. Ao ser introduzida no Brasil em 1942, esta espécie se adaptou às 
condições climáticas presentes na região semiárida nordestina. Pouco se sabe sobre a 
diversidade genética dessa espécie, sobretudo a partir do uso de marcadores moleculares, 
como é o caso do marcador Inter Simple Sequence Repeat (ISSR). Objetivou-se avaliar e 
contribuir com o avanço da genotipagem de acessos de populações de Prosopis juliflora (Sw.) 
DC (Fabaceae) presentes na região sudoeste da Bahia, caracterizadas com marcadores ISSR, 
visando contribuir para estimativas genéticas da espécie. Assim, foi possível verificar 
polimorfismo genético molecular entre os acessos de P. juliflora, evidenciando a eficácia desses 
marcadores ISSR em estudos de caracterização genética. 
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GENETIC-MOLECULAR IN ALGAROBA (Prosopis julifora), IN THE 
SOUTHWEST REGION OF BAHIA: DIVERSITY ESTIMATES 

ABSTRACT 

Mesquite (Prosopis juliflora (Sw.) DC.) (Fabaceae) is a species of plant resistant to high temperatures 
and widely used in livestock as an important nutritional source for animal husbandry. When introduced 
in Brazil in 1942, this species adapted to the climatic conditions present in the northeastern semi-arid 
region. Little is known about the genetic diversity of this species, especially from the use of molecular 
markers, such as the Inter Simple Sequence Repeat (ISSR) marker. The objective was to evaluate and 
contribute to the advancement of genotyping of accessions of populations of Prosopis juliflora (Sw.) DC 
(Fabaceae) present in eight municipalities located in the southwest region of Bahia, characterized with 
ISSR markers, aiming to contribute to genetic estimates of the species. Thus, it was possible to verify 
molecular genetic polymorphism among P. juliflora accessions, evidencing the effectiveness of these 
ISSR markers in genetic characterization studies. 
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                INTRODUÇÃO 

 

Prosopis juliflora (SW.) DC, popularmente conhecida como algaroba, é uma espécie  

facilmente encontrada à beira de estradas e áreas de pastagens, sendo utilizada como fonte de 

alimento para grandes ruminantes, muares e equinos principalmente em estações secas 

(MEDEIROS et al., 2012). Em síntese, seu uso se justifica devido aos frutos serem altamente 

palatáveis por esses animais, além de apresentarem cerca de 8 a 13% de proteína e 

digestibilidade superior a 74%, com 4.501 kcal.kg-¹ de energia bruta em sua composição. Apesar 

de ser um importante recurso alimentício, pouco se conhece a respeito da estrutura e diversidade 

genética da espécie, incluindo informações de distribuição, polimorfismo e heterozigosidade. 

Essas informações são importantes para subsidiar planos de manejo e programas de 

melhoramento genético. 

Para estudos dedicados a estimativas populacionais, são utilizados diversos marcadores 

moleculares, e dentre esses marcadores é possível destacar o ISSR (Inter Simple Sequence 

Repeat), utilizado como objeto principal desta pesquisa. O uso do ISSR justifica-se por se tratar 

de uma técnica simples, rápida e eficiente (Reddy et al., 2002), além  de possuir custo acessível e 

boa reprodutibilidade, mesmo em espécies com ausência de informações genômicas (ZOLET et 

al., 2017).  

Neste contexto, objetivou-se avaliar e contribuir com o avanço da genotipagem de acessos 

caracterizados com marcadores ISSR, de populações de Prosopis juliflora (Sw.) DC (Fabaceae) 

presentes na região sudoeste da Bahia, visando contribuir assim para estimativas genéticas. 

 

MATERIAL E MÉTODOS 

 

 
A coleta de amostras foliares de P. juliflora foi realizada em acessos representativo de 

população naturalizada na cidade de Itapetinga, Bahia, . Após a coleta de amostras foliares, as 

mesmas foram acondicionadas em caixa de isopor com gelo e encaminhado ao Laboratório de 

Genética Molecular Aplicada (LGMA), da Universidade Estadual do Sudoeste da Bahia (Campus 

de Itapetinga – Ba), para posterior extração de DNA genômico através de protocolo com tampão 

SDS. Na etapa de genotipagem foram utilizados quatro primers ISSR (sendo essses: DiGA 3´T; TriCAG 

3'RC; TriCAG 3'RC; TriAAG 3`RC) para amplificações em plataforma PCR.  

As análises estatísticas descritivas de diversidade e estrutura genética foram realizadas 

após a finalização da etapa de genotipagem. 

 

RESULTADOS E DISCUSSÃO  

 
 A partir de avaliações realizadas, foram obtidas corridas de eletroforese com nítida 
visualização dos marcadores amplificados para a espécie Prosopis juliflora, sendo observado 
perfil bastante variado entre os iniciadores ISSR utilizados. Como resultado da genotipagem 
foram observados marcadores polimórficos gerados a partir de todos os iniciadores utilizados, 
mas com percentual de polimorfismo bastante variável. Os iniciadores posibilitaram a geração 
de um total de 52 marcadores, com média de 13 marcadores por iniciador (variando de sete a 
21 marcadores observados) (Tabela 1).  

O número de marcadores polimórficos foi de 36 e variou de 1 até 16 a partir dos quatro 
iniciadores considerandos neste estudo, representando um percentual de polimorfismo médio de 
65%. Esse resultado é tanto uma evidencia da existência de variabilidade entre os acessos 
avaliados, quanto um indicativo para eficiencia dos ISSR em identificar polimorfimo entre acessos 
de algroba. 
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Tabela 1. Apresentacção descritiva dos iniciadores ISSR utilizados e 
dos marcadores gerados a partir da genotipagem de acessos de 
algaroba (Prosopis juliflora) presentes em Itapetinga, Bahia, 

Código do 
Iniciador 

Sequência de 
nucleotídeos  

Total de 
Marcadores 

% Polimorfismo 
 

DiGA3’G (CA)8G 7 14,3  

DiCA 3'RG (CA)8RG 10 90,0  

DiCA 3'YG (CA)8YG 14 78,6  

DiGA 3'C (GA)8C 21 76,2  

Total   52    

Média   13 65  

 
 
A variação observada entre os perfis obtidos com os diferentes iniciadores corrobora a 

perspectiva de valorização de etapas de seleção de marcadores antes da aplicação dos mesmos 
em um quantitativo maior de acessos ou populações, independentemente da classe de marcador 
utilizada. Inclusive, essa estratégia já é utilizada rotiniramente para outras especies (DIAS et al., 
2022; SANTOS et al., 2021; SOUZA et al., 2020). 

O dados observados com os marcadores ISSR, sobretudo os polimórficos, evidenciam o 
potencial uso destes marcadores para caracterizações genéticas em P. juliflora, justificando o 
incemento no número de primers a serem utilizados e de acessos a serem caractrerizados.  

 

 

CONCLUSÃO 

 

Tanto os marcadores ISSR mostram-se capazes de identificar polimorfismo genético em 

algaroba, quanto os acessos que compõem a amostra caracterizada apresentam diversidade 

genética passível de ser utilizada. Desta forma, os resultados obtidos contribuem, ainda que 

indiretamente, como ações para o uso deste recurso genético.  
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